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Endereço Profissional Universidade Federal do Paraná, Escola Técnica. 
DR ALCIDES VIEIRA ARCOVERDE 1225
JARDIM DAS AMÉRICAS
81520260 - Curitiba, PR - Brasil
Telefone: (41) 33614900
Fax: (41) 33614900
URL da Homepage: www.sept.ufpr.br

2012 - 2016 Doutorado em Ciências (Bioquímica) (Conceito CAPES 7). 
Universidade Federal do Paraná, UFPR, Brasil. 
Título: G-FINISHER: Uma nova estratégia para refinar e finalizar montagens de genomas bacterianos, Ano de obtenção: 2016. 

Orientador: Fabio de Oliveira Pedrosa. 
Coorientador: Maria Berenice Reynaud Steffens. 
Palavras-chave: Montagem de Genoma.
Grande área: Ciências Biológicas
Grande Área: Ciências Biológicas / Área: Bioquímica / Subárea: Biologia Molecular. 
Setores de atividade: Pesquisa e desenvolvimento científico.

2009 - 2010 Mestrado em Bioinformática (Conceito CAPES 3). 
Universidade Federal do Paraná, UFPR, Brasil. 
Título: BANCO DE DADOS BIOLÓGICO NO MODELO RELACIONAL PARA MINERAÇÃO DE DADOS EM GENOMAS COMPLETOS DE

Nome Dieval Guizelini
Nome em citações bibliográficas GUIZELINI, Dieval;GUIZELINI, DIEVAL;GUIZELINI, D
Lattes iD http://lattes.cnpq.br/1281246225342109

Dieval Guizelini
Endereço para acessar este CV: http://lattes.cnpq.br/1281246225342109
ID Lattes: 1281246225342109
Última atualização do currículo em 16/07/2019

Graduado em Tecnologia em Análise e Desenvolvimento de Sistemas (UFPR), Doutorado em Ciências-Bioquímica (UFPR) e Mestrado em Bioinformática.
Atualmente é professor de informática do Setor de Educação Profissional e Tecnológica da Universidade Federal do Paraná. Tem experiência na área de Ciência da
Computação e Bioquímica, com ênfase em linguagens de programação, banco de dados e bioinformática. (Texto informado pelo autor)
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Formação acadêmica/titulação
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PROCARIOTOS DISPONIBILIZADOS PELO NCBI GENBANK,Ano de Obtenção: 2010.

Orientador: Roberto Tadeu Raittz.
Palavras-chave: banco de dados biológico; SQL; GenBank; Parser.
Grande área: Ciências Biológicas
Grande Área: Ciências Exatas e da Terra / Área: Ciência da Computação.

2009 - 2011 Graduação em Tecnologia em Análise e Desenvolvimento de Sistema. 
Universidade Federal do Paraná, UFPR, Brasil.

2004 - 2005 Graduação em Programa Especial de Formação Pedagógica. 
Centro Universitário ? Católica de Santa Catarina em Jaraguá do Sul, UNERJ, Brasil.

1991 - 1993 Curso técnico/profissionalizante em Curso Técnico em Processamento de Dados. 
Universidade Federal do Paraná, UFPR, Brasil.

2006 - 2007 Sun Certified Programmer. (Carga horária: 4h). 
Sun Microsystems, SUN, Estados Unidos.

2004 - 2004 Extensão universitária em Gerenciamento para Resultados. (Carga horária: 16h). 
Instituto de Desenvolvimento Gerencial, INDG, Brasil.

1997 - 1997 Segurança em Administração de Rede. (Carga horária: 16h). 
Pathway Network Training, PATHWAY, Brasil.

Vínculo institucional
2016 - Atual Vínculo: , Enquadramento Funcional:

Vínculo institucional
1994 - Atual Vínculo: Servidor Público, Enquadramento Funcional: Professor titular, Carga horária: 40, Regime: Dedicação exclusiva.
Atividades
03/2001 - Atual Ensino, Tecnólogo em Informática, Nível: Graduação

Disciplinas ministradas
Projetos
Linguagem de Programação Orientada Objetos
Aspectos de Banco de Dados para Sistemas de Informação
Banco de Dados II
Banco de Dados I
Linguagem de Programação I
Linguagem de Programação II

08/1994 - Atual Ensino,

Formação Complementar

Atuação Profissional

Universidade Federal do Paraná, UFPR, Brasil.

Universidade Federal do Paraná, UFPR, Brasil.

http://lattes.cnpq.br/9568041005753425
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Disciplinas ministradas
Introdução a Informática
Estágio Supervisionado
Linguagem de Programação - Java
Linguagem de Programação - Delphi
Linguagem de Programação - Visual Basic
Linguagem de Progrmação - Clipper
Linguagem de Programação - Pascal
Linguagem de Programação - C/C++

09/2008 - 10/2008 Conselhos, Comissões e Consultoria, Escola Técnica, .
Cargo ou função
Presidente da Comissão para elaboração de proposta para regulamentação das provas de suficiências para o Curso Superior de
Tecnologia em Sistemas de Informação - Portaria 02/08 CTI-UFPR de 22/09/2008.

09/2008 - 09/2008 Conselhos, Comissões e Consultoria, Núcleo de Ensino a Distância - NEAD/UFPR, .
Cargo ou função
Membro da Comissão de Avaliação dos Trabalhos Finais do Encontro Presencial do Curso Mídias Integradas na Educação - Cicli
Básico.

03/2008 - 07/2008 Conselhos, Comissões e Consultoria, Secretaria de Educação Profissional e Tecnológica, .
Cargo ou função
Coordenador do Eixo Tecnológico de Informação e Comunicação, na elaboração do Catálogo Nacional de Cursos Técnicos do
Ministério da Educação.

02/2003 - 01/2005 Conselhos, Comissões e Consultoria, Escola Técnica, .
Cargo ou função
Representante Docente junto ao Conselho Diretor da Escola Técnica da UFPR (membro) - Portaria 05/03 ET/UFPR de 17/02/2003.

11/2000 - 11/2004 Serviços técnicos especializados , Comissão Central do Concurso Vestibular, .
Serviço realizado
Analista de Sistemas - Portaria 960/UFPR de 11/10/2000.

07/2002 - 04/2004 Serviços técnicos especializados , Núcleo de Concursos da UFPR, .
Serviço realizado
Analista de Sistemas - Portaria 127/UFPR de 02/07/2002.

01/2004 - 02/2004 Conselhos, Comissões e Consultoria, Pró-Reitoria de Graduação, .
Cargo ou função
Membro de Comissão para análise de recursos administrativos. Portaria 01/04 PROGRAD/UFPR.

05/1997 - 10/1998 Serviços técnicos especializados , Pró-Reitoria de Graduação, .
Serviço realizado
Coordenação dos trabalhos de micro-informática - Portaria 167/97 PROGRAD/UFPR de 23/05/1997.

08/1996 - 09/1996 Extensão universitária , Pró-Reitoria de Graduação, .
Atividade de extensão realizada
Tutor de Joaquim Ramos Hernandez, sob o tema Processamento de Dados. Técnicas de Programação do Programa
Intercampus/E.AL-96.

11/1995 - 11/1995 Conselhos, Comissões e Consultoria, Pró-Reitoria de Graduação, .
Cargo ou função
Membro da Comissão Organizadora do III Encontro Estadual de Estágios..

08/1995 - 10/1995 Conselhos, Comissões e Consultoria, Escola Técnica, .
Cargo ou função
membro de comissão para elaboração de instrumento para avaliação institucional. Portaria 17/95 ET/UFPR de 01/08/1995.

08/1995 - 09/1995 Extensão universitária , Pró-Reitoria de Graduação, .
Atividade de extensão realizada
Tutor de Nuria Vericat, sob o tema Ciência da Computação do Programa Intercampus/E.AL-95.

10/1994 - 12/1994 Conselhos, Comissões e Consultoria, Escola Técnica, .
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Cargo ou função
Membro de Comissão para Elaboração de Instrumento de Avaliação Docente - Portaria 12/94 ET/UFPR de 19/10/1994.

Vínculo institucional
2003 - 2010 Vínculo: Servidor Público, Enquadramento Funcional: Assessor - Portaria SESu nº 12 de 07/05/2003., Carga horária: 20
Outras informações Responsável técnico pelo SAPIEnS. Portaria SESu nº 12 de 07/05/2003.
Atividades
01/2006 - 12/2007 Serviços técnicos especializados , Secretaria de Educação Superior, .

Serviço realizado
Administração do SAPIEnS.

05/2003 - 04/2005 Serviços técnicos especializados , Secretaria de Educação Superior, .
Serviço realizado
Engenharia reversa do sistema SAPIEnS.

12/2004 - 01/2005 Conselhos, Comissões e Consultoria, Ministério da Educação, .
Cargo ou função
membro de grupo de trabalho - Portaria MEC 4035 de 08/12/2004 - DOU 09/12/2004.

2019 - Atual METODOLOGIA PARA DESENVOLVIMENTO DE INVENTÁRIOS FLORESTAIS URBANOS: Desenvolvimento de Aplicações
computacionais para sistematização, catalogação e classificação de espécies arbóreas em regiões urbanas.
Descrição: Sistematização e desenvolvimento de banco de imagens obtidas por fotografia aérea e dados de georreferenciamento
para contagem, agrupamento e classificação automática das espécies arbóreas urbanas.. 
Situação: Em andamento; Natureza: Pesquisa. 
Alunos envolvidos: Graduação: (0) / Especialização: (0) / Mestrado acadêmico: (0) / Mestrado profissional: (0) / Doutorado: (0) . 

Integrantes: Dieval Guizelini - Coordenador / Roberto Tadeu Raittz - Integrante / Dartagnan B. Emerenciano - Integrante / Jaime
Wojciechowski - Integrante / Jorge Luis Monteiro de Matos - Integrante / Mauro Luiz Neumann - Integrante / Marcelo Lubas -
Integrante / Marcio Polansk - Integrante.
Número de orientações: 1

2018 - Atual Gestão de Processos: incorporação de indicadores de qualidade
Descrição: Sistemas de Gestão de processos combinam recursos de workflow com gerenciamento eletrônico de documentos,
entretanto como as variáveis dos processos são definidas dinâmicamente pela aplicação, fica restritos os tipos de relatórios
gerenciais que podem ser aplicados. Nesse projeto, visamos incorporar estratégias e métricas para avaliação de desempenho e
produtividade dos usuários e processos.. 
Situação: Em andamento; Natureza: Pesquisa. 
Alunos envolvidos: Graduação: (0) / Especialização: (0) / Mestrado acadêmico: (0) / Mestrado profissional: (0) / Doutorado: (0) . 

Integrantes: Dieval Guizelini - Coordenador / Sandramara Scandelari Kusano de Paula Soares - Integrante.
2016 - Atual Métodos de comparação de espectrometria de massa baseada em conjuntos difusos

Descrição: Desenvolver método para fuzzificação dos picos observados na espectrometria de massa e realizar comparação dos
modelos normalizados através da produtória entre os conjuntos produzidos.. 
Situação: Em andamento; Natureza: Pesquisa. 
Alunos envolvidos: Mestrado acadêmico: (1) . 

Integrantes: Dieval Guizelini - Coordenador / Jeroniza Nunes MARCHAUKOSKI - Integrante / CRUZ, LEONARDO MAGALHÃES -
Integrante / RAITTZ, ROBERTO T. - Integrante / Elaine Schraiber Trevisan - Integrante.
Número de orientações: 1

Ministério da Educação, MEC, Brasil.

Projetos de pesquisa
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2012 - Atual Estratégias para montagem de genomas de procariotos, explorando informações a priori
Descrição: Análise dos dados e da aplicações computacionais que afetam a montagem de genomas procariotos e desenvolvimento
de protocolo de montagem.. 
Situação: Em andamento; Natureza: Pesquisa. 
Alunos envolvidos: Mestrado acadêmico: (1) . 

Integrantes: Dieval Guizelini - Coordenador / Roberto Tadeu Raittz - Integrante / Maria Berenice Reynaud Steffens - Integrante /
Fábio de Oliveira Pedrosa - Integrante.

Número de produções C, T & A: 5 / Número de orientações: 1
2011 - Atual Banco de Dados e Mineração de Dados em Bioinformática

Descrição: Modelagem de dados biológicos complexos definindo arquiteturas de banco de dados para o gerenciamento de grandes
volumes de informação e estratégias de mineração de dados objetivando contribuir com a geração de novos conhecimentos no
campo das Ciências Biológicas. BANPESQ: 2011025406. 
Situação: Em andamento; Natureza: Pesquisa. 
Alunos envolvidos: Mestrado acadêmico: (2) . 

Integrantes: Dieval Guizelini - Integrante / Roberto Tadeu Raittz - Integrante / Maria Berenice Reynaud Steffens - Integrante /
Jeroniza Nunes MARCHAUKOSKI - Coordenador / DANHYLO ALMEIDA RAMOS - Integrante / KELLY RAFAELA OTEMAIER -
Integrante / ROBERT ADONIAS COSTA GOMES - Integrante.

Número de produções C, T & A: 6
2010 - 2018 Gerenciamento dos Planos de Aula e Acompanhamento de Execução

Descrição: Permitir o cadastro dos planos de aulas dos docentes e o acompanhamento da execução.. 
Situação: Concluído; Natureza: Pesquisa. 
Alunos envolvidos: Graduação: (1) . 

Integrantes: Dieval Guizelini - Coordenador / Roberto Tadeu Raittz - Integrante / Sandramara Scandelari Kusano de Paula Soares -
Integrante / Mario de Paula Soares Filho - Integrante / Jeroniza Nunes MARCHAUKOSKI - Integrante / LUCAS FERRARI DE
OLIVEIRA - Integrante.

2010 - 2018 Versão Off-line do Conteúdo de um Curso
Descrição: Módulo de Visualização e Consulta de Conteúdo de Curso Previamente Criados e Desenvolvidos no ambiente virtual de
aprendizagem. 
Situação: Concluído; Natureza: Pesquisa. 
Alunos envolvidos: Graduação: (5) . 

Integrantes: Dieval Guizelini - Coordenador / Sandramara Scandelari Kusano de Paula Soares - Integrante / Mario de Paula Soares
Filho - Integrante / Jeroniza Nunes MARCHAUKOSKI - Integrante / LUCAS FERRARI DE OLIVEIRA - Integrante.
Número de orientações: 1

2010 - Atual Mineração de dados em bancos de dados de genomas de procariotos
Descrição: A proposta do projeto é criar e manter um banco de dados relacional para mineração de dados em genomas. O banco
vai ser populado com informações de DNA e proteinas oriundas de bases de dados mundialmente reconhecidas, principalmente do
GenBank®. Técnicas de mineração de dados serão utilizadas, para obter relações entre as informações biológicas, que atualmente
não podem ser obtidas diretamente nas bases de dados de acesso público da internet. BANPESQ: 2010024428. 
Situação: Em andamento; Natureza: Pesquisa. 
Alunos envolvidos: Graduação: (1) / Mestrado acadêmico: (4) . 

Integrantes: Dieval Guizelini - Integrante / Roberto Tadeu Raittz - Coordenador / Michelly Alves Coutinho Gehlen - Integrante / Liu
Un Rigo - Integrante / Fabio de Oliveira Pedrosa - Integrante / Jeroniza Nunes MARCHAUKOSKI - Integrante / Juliana Helena
Tibães - Integrante / DANHYLO ALMEIDA RAMOS - Integrante / KELLY RAFAELA OTEMAIER - Integrante / LUCAS FERRARI DE
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OLIVEIRA - Integrante / RICARDO VIALLE - Integrante.
2009 - Atual Banco de Dados Biológico no Modelo Relacional para Mineração de Dados em Genomas Completos de Procariotos Disponibilizados

pelo NCBI Genbank
Descrição: Desenvolvimento de um esquema de banco de dados relacional e ferramentas para analise (parser) e carga dos dados.. 
Situação: Em andamento; Natureza: Pesquisa. 
Alunos envolvidos: Mestrado acadêmico: (1) . 

Integrantes: Dieval Guizelini - Coordenador / Roberto Tadeu Raittz - Integrante / Fabio de Oliveira Pedrosa - Integrante / Jeroniza
Nunes MARCHAUKOSKI - Integrante.

Número de produções C, T & A: 4
2008 - 2018 Sistema de Classificação de Bactérias por Redes Neuro-Fuzzy com Base em Características Extraídas das Seqüências de Genes de

16s rRNA utilizando SIBILA (Servidor de Redes Neurais)
Descrição: Análise de seqüências de Genes de 16s rRNA para obtenção de características que possibilitem o treinamento de redes
neurais. Treinamento de redes neurais para classificação filogenética de seqüências desconhecidas. BANPESQ: 2009023677. 
Situação: Concluído; Natureza: Pesquisa. 
Alunos envolvidos: Graduação: (1) . 

Integrantes: Dieval Guizelini - Integrante / Roberto Tadeu Raittz - Integrante / Jeroniza Nunes MARCHAUKOSKI - Coordenador /
LEANDRO MORENO - Integrante.

2008 - Atual SIBILA - SERVIDOR DE REDES NEURAIS
Descrição: Desenvolvimento de aplicação servidora para treinamento de redes neurais e classificação de padrões. BANPESQ:
2008022469. 
Situação: Em andamento; Natureza: Pesquisa. 
Alunos envolvidos: Graduação: (2) . 

Integrantes: Dieval Guizelini - Coordenador / Roberto Tadeu Raittz - Integrante / Jeroniza Nunes MARCHAUKOSKI - Integrante /
ALICE FELTRIN - Integrante.
Número de orientações: 1

2008 - Atual Análise de possibilidade para incorporação de sistemas de regras no SAPIEnS - BANPESQ: 2008022468
Situação: Em andamento; Natureza: Pesquisa. 

Integrantes: Dieval Guizelini - Coordenador.
2003 - 2011 Engenharia reversa do Sistema SAPIEnS - BANPESQ: 2003013314

Situação: Concluído; Natureza: Pesquisa. 

Integrantes: Dieval Guizelini - Coordenador.
2003 - 2007 Análise técnica de itens de avaliações que envolvem conhecimentos do Ensino Fundamental e Médio

Descrição: Análise técnica de itens de avaliações que envolvem os conhecimentos do ensino fundamental e médio. Transferência
técnica de tecnologia. Definição do novo modelo de seleção ao ingresso nos cursos de graduação. Desenvolvimento de modelos de
identificação de competências e habilidades para cargos executivos. 
Situação: Concluído; Natureza: Pesquisa. 

Integrantes: Dieval Guizelini - Coordenador / Dartagnan Baggio Emerenciano - Integrante / Mildred Ballin Hecke - Integrante.

2011 - 2011 Agência de fomento: Universidade Federal do Paraná

Membro de comitê de assessoramento



/

1. Grande área: Ciências Exatas e da Terra / Área: Ciência da Computação / Subárea: Metodologia e Técnicas da
Computação/Especialidade: Linguagens de Programação. 

2. Grande área: Ciências Exatas e da Terra / Área: Ciência da Computação. 
3. Grande área: Ciências Exatas e da Terra / Área: Ciência da Computação / Subárea: Metodologia e Técnicas da

Computação/Especialidade: Sistemas de Informação. 
4. Grande área: Ciências Exatas e da Terra / Área: Ciência da Computação / Subárea: Sistemas de Computação. 
5. Grande área: Ciências Exatas e da Terra / Área: Ciência da Computação / Subárea: Metodologia e Técnicas da Computação. 

Inglês Compreende Pouco, Fala Pouco, Lê Razoavelmente, Escreve Pouco.

2012 Moção, Assembléia Legislativa do Estado do Paraná.
2011 Professor homenageado, Formandos de 2010 do Curso de TSI-UFPR.
2009 Patrono da Turma de formandos de 2008/2 do Curso de Tec em Sistemas de Informação, Curso Superior de Tecnologia em

Sistemas de Informação.
2008 Professor homenageado, Formandos de 2007 do Curso de TI-UFPR.
2007 Professor homenageado, Formandos de 2006 do Curso de TI-UFPR.
2006 Professor homenageado, Formandos de 2005 do Curso de TI-UFPR.
2005 Prêmio Técnico Empreendedor - 2005 (Orientador de projeto premiado), Ministério da Educação e SEBRAE.
1999 Homenagem pela realização do evento FENACITEC., SICONTIBA.

1. ALNOCH, R. ; CARDOSO, R. L. A. ; GUIZELINI, D ; BALSANELLI, E. ; TADRA-SFEIR, M. Z. ; PEDROSA, F. O. ; SASSAKI, G. ; CRUZ, L. M. ; MITCHELL, D. ; SOUZA, E. M. de
; KRIEGER, N. ; MULLER-SANTOS, M. . Genome sequencing of Burkholderia contaminans LTEB11 reveals a lipolytic arsenal of biotechnological interest. BRAZILIAN JOURNAL OF
MICROBIOLOGY (ONLINE) , p. 1-6, 2019.

2. ANDREAZZA, ANA PAULA ; CARDOSO, RODRIGO L A ; COCCO, JESSICA ; GUIZELINI, DIEVAL ; FAORO, HELISSON ; TADRA-SFEIR, MICHELLE ; BALSANELLI, EDUARDO ;
CRUZ, LEONARDO M ; FADEL-PICHETH, CYNTIA M T ; DONATTI, LUCÉLIA ; SOUZA, EMANUEL M ; FOERSTER, LUÍS A ; PEDROSA, FABIO O ; CHUBATSU, LEDA S . Genome
analysis of entomopathogenic Bacillus sp. ABP14 isolated from a lignocellulosic compost. Genome Biology and Evolution , v. 1, p. 1-8, 2019.

3.

Áreas de atuação

Idiomas

Prêmios e títulos

Produções

Produção bibliográfica

Artigos completos publicados em periódicos

Ordenar por

Ordem Cronológica

http://lattes.cnpq.br/7947123455502712
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DE LIMA NICHIO, BRUNO THIAGO ; DE OLIVEIRA, ARYEL MARLUS REPULA ; DE PIERRI, CAMILLA REGINATTO ; SANTOS, LETICIA GRAZIELA COSTA ; LEJAMBRE,
ALEXANDRE QUADROS ; VIALLE, RICARDO ASSUNÇÃO ; DA ROCHA COIMBRA, NILSON ANTÔNIO ; GUIZELINI, DIEVAL ; MARCHAUKOSKI, JERONIZA NUNES ; DE OLIVEIRA
PEDROSA, FABIO ; RAITTZ, ROBERTO TADEU . RAFTS3G: an efficient and versatile clustering software to analyses in large protein datasets. BMC BIOINFORMATICS , v. 20, p.
392, 2019.

4. DA SILVA FILHO, ANTONIO CAMILO ; RAITTZ, ROBERTO TADEU ; GUIZELINI, DIEVAL ; DE PIERRI, CAMILLA REGINATTO ; AUGUSTO, DIÔNATA WILLIAN ; DOS
SANTOS-WEISS, IZABELLA CASTILHOS RIBEIRO ; MARCHAUKOSKI, JERONIZA NUNES . Comparative Analysis of Genomic Island Prediction Tools. Frontiers in Genetics , v. 9, p.
00619, 2018.

5.  GUIZELINI, DIEVAL; RAITTZ, ROBERTO T. ; CRUZ, LEONARDO M. ; SOUZA, EMANUEL M. ; STEFFENS, MARIA B. R. ; PEDROSA, FABIO O. . GFinisher: a new strategy
to refine and finish bacterial genome assemblies. Scientific Reports , v. 6, p. 34963-8, 2016.

6. ROTELOK NETO, MIGUEL ; GALVÃO, CAROLINA WEIGERT ; CRUZ, LEONARDO MAGALHÃES ; GUIZELINI, DIEVAL ; SILVA, LEILANE CALINE ; GARCIA, JAREM RAUL ;
ETTO, RAFAEL MAZER . Multiple gene sequence analysis using genes of the bacterial DNA repair pathway. Brazilian Archives of Biology and Technology (Online) , v. 58, p. 421-
430, 2015.

Citações: 1 | 1
7. GUIZELINI, DIEVAL; SAIZAKI, PAULA M. ; COIMBRA, NILSON A. R. ; WEISS, VINICIUS A. ; FAORO, HELISSON ; SFEIR, MICHELLE Z. T. ; BAURA, VALTER A. ; MONTEIRO,

ROSE A. ; CHUBATSU, LEDA S. ; SOUZA, EMANUEL M. ; CRUZ, LEONARDO M. ; PEDROSA, FABIO O. ; RAITTZ, ROBERTO T. ; MARCHAUKOSKI, JERONIZA N. ; STEFFENS, MARIA
B. R. . Complete Genome Sequence of N3 (DSM 17495), Isolated from Surface-Sterilized Wheat Roots. Genome Announcements, v. 3, p. e01288-15, 2015.

8. DE SOUZA, V. ; PIRO, V. C. ; FAORO, H. ; Tadra-Sfeir, M. Z. ; CHICORA, V. K. ; GUIZELINI, Dieval ; WEISS, V. ; VIALLE, R. A. ; MONTEIRO, R. A. ; STEFFENS, M. B. R. ;
MARCHAUKOSKI, J. N. ; Pedrosa, F. O. ; CRUZ, L. M. ; CHUBATSU, L. S. ; RAITTZ, R. T. ; RAITTZ, R. T. . Draft Genome Sequence of Herbaspirillum huttiense subsp. putei IAM
15032, a Strain Isolated from Well Water. Genome Announcements, v. 1, p. e00252-12-e00252-12, 2013.

1. GUIZELINI, D; SOARES, S. S. K. P. ; REICH, S. T. S. . APRENDER A EMPREENDER EM QUINZE MINUTOS: O DESAFIO DA CONSTRUÇÃO DESTE OBJETO DE APRENDIZAGEM. In:
Fernando Antonio Prado Gimenez, Emerson Carneiro Camargo, Alexandre Donizete Lopes de Moraes, Franciele Klosowski. (Org.). Inovação e cooperação: a relação universidade-
empresa. 1ed.Curitiba: Agência de Inovação UFPR., 2015, v. , p. 57-70.

1. DUTRA, R. R. C. ; GUIZELINI, Dieval ; LOUREGA, M. J. . Educação Ambiental na Escola Técnica da UFPR: Animais de Nossas Moedas como Tema Para Uma Atividade
Transversal. In: I Encontro Paranaense em Educação Ambiental, 1998, Curitiba. I Encontro Paranaense em Educação Ambiental. Curitiba, 1998. p. 87-91.

1. PEDROSA, F. O. ; CARDOSO, R. L. A. ; WEISS, VINICIUS A. ; FAORO, H. ; MONTEIRO, R. A. ; CHUBATSU, L. S. ; STEFFENS, M. B. R. ; MARCHAUKOSKI, J. N. ; BALDANI, J. I. ;
TADRA-SFEIR, M. Z. ; GUIZELINI, D ; SOUZA, E. M. de ; CRUZ, L. M. . Comparative genomics of the genus Herbaspirillum. In: XLIII Annual Meeting of SBBq, 2014, Foz do
Iguaçu. XLIII Annual Meeting of SBBq, 2014.
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do Paraná. Orientador: Dieval Guizelini.
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Universidade Federal do Paraná. Orientador: Dieval Guizelini.

13. Marcelo Moreira Mendes, Matheus Rosendo,Oeslei Taborda Ribas. J-Orfinder. 2007. Trabalho de Conclusão de Curso. (Graduação em CST em Sistemas de Informação) -
Universidade Federal do Paraná. Orientador: Dieval Guizelini.

14. Anderson Pazza Mello,Rafael F de Medeiros, Thiago H Podja. IdentKit: sistema para desenvolvimento de retratos falados. 2007. Trabalho de Conclusão de Curso. (Graduação em
CST em Sistemas de Informação) - Universidade Federal do Paraná. Orientador: Dieval Guizelini.
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16. Jair Pereira, Luiz Rasera, Michel de Lara, Mirela Langer. Notarium - Sistema de Controle de Documentos para Cartório. 2006. Trabalho de Conclusão de Curso. (Graduação em
Tecnólogo em Informática) - Universidade Federal do Paraná. Orientador: Dieval Guizelini.
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Tecnólogo em Informática) - Universidade Federal do Paraná. Orientador: Dieval Guizelini.
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1. GUIZELINI, D; RAITTZ, R. T. ; CRUZ, L. M. ; SOUZA, EMANUEL M. ; STEFFENS, M. B. R. ; PEDROSA, F. O. . GFinisher - Genome Finisher. 2016.

2019 - Atual METODOLOGIA PARA DESENVOLVIMENTO DE INVENTÁRIOS FLORESTAIS URBANOS: Desenvolvimento de Aplicações
computacionais para sistematização, catalogação e classificação de espécies arbóreas em regiões urbanas.
Descrição: Sistematização e desenvolvimento de banco de imagens obtidas por fotografia aérea e dados de georreferenciamento
para contagem, agrupamento e classificação automática das espécies arbóreas urbanas.. 
Situação: Em andamento; Natureza: Pesquisa. 
Alunos envolvidos: Graduação: (0) / Especialização: (0) / Mestrado acadêmico: (0) / Mestrado profissional: (0) / Doutorado: (0) . 

Integrantes: Dieval Guizelini - Coordenador / Roberto Tadeu Raittz - Integrante / Dartagnan B. Emerenciano - Integrante / Jaime
Wojciechowski - Integrante / Jorge Luis Monteiro de Matos - Integrante / Mauro Luiz Neumann - Integrante / Marcelo Lubas -
Integrante / Marcio Polansk - Integrante.
Número de orientações: 1

2016 - Atual Métodos de comparação de espectrometria de massa baseada em conjuntos difusos
Descrição: Desenvolver método para fuzzificação dos picos observados na espectrometria de massa e realizar comparação dos
modelos normalizados através da produtória entre os conjuntos produzidos.. 
Situação: Em andamento; Natureza: Pesquisa. 
Alunos envolvidos: Mestrado acadêmico: (1) . 

Integrantes: Dieval Guizelini - Coordenador / Jeroniza Nunes MARCHAUKOSKI - Integrante / CRUZ, LEONARDO MAGALHÃES -
Integrante / RAITTZ, ROBERTO T. - Integrante / Elaine Schraiber Trevisan - Integrante.
Número de orientações: 1

2012 - Atual Estratégias para montagem de genomas de procariotos, explorando informações a priori
Descrição: Análise dos dados e da aplicações computacionais que afetam a montagem de genomas procariotos e desenvolvimento
de protocolo de montagem.. 
Situação: Em andamento; Natureza: Pesquisa. 
Alunos envolvidos: Mestrado acadêmico: (1) . 

Integrantes: Dieval Guizelini - Coordenador / Roberto Tadeu Raittz - Integrante / Maria Berenice Reynaud Steffens - Integrante /
Fábio de Oliveira Pedrosa - Integrante.
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